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Processing pathology reports
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Free text classification example
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TeMeK work packages
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TeMeK partners
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• Krebsregister Baden-Württemberg

• Klinisches Krebsregister für Brandenburg und Berlin

• Hessisches Krebsregister

• Krebsregister Rheinland-Pfalz

• Tumorzentrum Freiburg – CCCF

• Averbis GmbH, Freiburg

• Fraunhofer FKIE

Additional pathology reports kindly supplied by

• Klinisches Krebsregister Niedersachsen

• Krebsregister Nordrhein-Westfalen

Frankfurt

Stuttgart

Freiburg

Wachtberg

Mainz

Berlin



What is success?
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Preliminary results: F1 scores
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Category
Diagnosis
Topography
Topography simplified
Morphology
Morphology simplified
Tumor
Tumor simplified
Node
Node simplified
Metastasis
Metastasis simplified
Grading
Location
rClass
Side
L.N. Affected
L.N. Tested
S.L.N. Affected
S.L.N. Tested
Lymphatic Invasion
Vascular Invasion
Perineural Invasion

1.0.8.6.4.20

Top3: C61 (99.2%) C73 (98.7%) C64 (96.2%)
Bottom3: C47 (0%) C80 (8.5%) C55 (14.3%) 

ALL
μ = 80.8 %

CR1
μ = 83.5 %

CR2
μ = 82.0 %

CR3
μ = 78.0 %

n=534,512 (90 % training, 10 % evaluation)



A.I.-research projects: collaboration
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• Krebsregister Baden-Württemberg
• Klinisches KR Brandenburg & Berlin
• Hessisches Krebsregister
• Krebsregister Rheinland-Pfalz
• Averbis GmbH, Freiburg
• Tumorzentrum Freiburg – CCCF
• Fraunhofer FKIE

TeMeK
TextMining of pathology reports 

for uniform classifications

ZuVaKI
Merging and validating cancer 

registry data using AI techniques

• Krebsregister Rheinland-Pfalz
• J.G.-Universität Mainz
• Deutsches Kinderkrebsregister
• Klinisches KR Niedersachsen
• Krebsregister Baden-Württemberg
• Hessisches Krebsregister

Herm-StapelbergHalber

AI-CARE
Artificial Intelligence for CAncer 

REgistration and Research

• Universität zu Lübeck
• Universitätsklinik Hamburg-Eppendorf
• Goethe-Universität Frankfurt
• Deutsches Forschungszentrum für KI
• Krebsregister der Länder

HB, BW, HH, HE, SL, SH, NI, MV

Katalinic

Pathology report classification CR results validation CR analysis methodology

https://www.bundesgesundheitsministerium.de/ministerium/ressortforschung-1/handlungsfelder/forschungsschwerpunkte/krebsregisterdaten.html

Projektbeginn:  01.11.2021 Jahr 1 Jahr 2 Jahr 3 
Projektende: 31.10.2024 Q1 Q2 Q3 Q4 Q1 Q2 Q3 Q4 Q1 Q2 Q3 Q4 
Arbeitsbereich Koordination                         
AP0: Koordination             
A0.1 Kommunikation x M0.6 x x x x x x x x x x 
A0.2 Qualitätssicherung M0.1 M0.4 x x x M0.4 x x x M0.4 x x 
A0.3 Berichterstattung     x    x    M0.5 
A0.4 Webseite x x M0.3 x x x x x x x x x 
A0.5 Patient-Involvement M0.2 x    x    x  x 
Arbeitsbereich Krebsregister                         
AP1: Datenplattform             
A1.1 Anforderungsanalyse x x M1.1          
A1.2 Antragsprozesse   x M1.2         
A1.3 Dezentrale Plattform   x x x x M1.3 x x M1.3   
A1.4 Nutzungsordnung    x x x x x x M1.4   
A1.5 Datalinkage          x x M1.5 
A1.6 Evaluation          x x M1.6 
AP2: Datenaufbereitung             
A2.1 Datenidentifikation x M2.1           
A2.2 Profilierung x M2.1           
A2.3 Referenzspeicher   x x x x x M2.2     
A2.4 Integration/Evaluation            M2.3 
AP3: Datenreports             
A3.1 Sammlung/1. Workshop       M3.1      
A3.2 Sichtung AP5-7        x M3.2    
A3.3 Integration aus AP6/7          x x M3.3 
Arbeitsbereich KI             
AP4: Föderiertes Lernen             
A4.1 Auswahl Daten x            
A4.2 Randomisierung  M4.1           
A4.3 Erster Einsatz  M4.2           
AP5: Verbesserung von Daten             

A5.1 Datenvorbereitung x x M5.1          

A5.2 Entwicklung  x x x x M5.2       

A5.3Anwendung     x x x M5.3     

A5 4 Bereitstellung       x M5.3     

AP6: Explorative Analysen             

A6.1 Clustermethoden x x x x x M6.1       
A6.2 Faktoren      x x M6.2     
A6.3 Validierung         x x x M6.3 
AP7: Prognosemodelle             

A7.1 Transfer KI-Modelle x x x M7.1         
A7.2 Evaluation, Optimierung     x x x M7.2     
A7.3 Anwendung, Publikation         x x x M7.3 
AP8: Open Source Repository             

A8.1 Dokumentation (kont.)    M81         
A8.2 Wartung (kont.)      M82  M82  M82  M82 
A8.3 Bereitstellung Modelle    M81        M83 

 

Nr. Vorgang Averbis FKIE CCCF 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24 25 26 27 28 29 30 31 32 33 34 35 36

72 30 36
HAP0 Verbundkoordination 1 1 1 K R R A
M0.1 Kick-Off
M0.2 Jahres Review I
M0.3 Jahres Review II
M0.4 Abschluss Review

HAP1 Datenbereitstellung 0 0 18

AP1.1 Datenschutzaspekte 0 0 2

AP1.2 Datengewinnung für AF1 Pathologiebefund 0 0 8

AP1.3 Datengewinnung für AF2 Molekularpathologie 0 0 8

M1.1 Datenschutz-Begutachtung überall  komplett
M1.2 Test-Datenpool bereit
M1.3 Quantitative Erweiterung
M1.4 Qualitativer Abgleich erfolgt

HAP2 AF1 Klassischer standardisierter Pathologie-Befund 42 7 6
AP2.1 Klassifikation der Standardentitäten 15 2

AP2.2 Konflikterkennung bei Standardentitäten 6 1 D

AP2.3 Organspezifische Zusatzmodule 15 3 2 D

AP2.4 Zusätzliche Klassifikationen 6 4 1

M2.1 Klassifikation Standardentitäten erfolgt
M2.2 Konflikterkennung erfolgt
M2.3 Zusatzmodule klassifiziert

HAP3 AF2 Erweiterter Molekularpathologischer Befund 17 20 5
AP3.1 Erkennung von Genen 3 4 1

AP3.2 Erkennung von Ausprägung genetischer Varianten 3 4 1

AP3.3 Erkennung von Proteinmutationen 3 4 1

AP3.4 Erkennung neu auftretender Ausprägungen 3 5 1

AP3.5 Verbindung mit HAP2 zur Klassifikations-Verbesse 5 3 1

M3.1 Zeichenbasierte Klassifikatoren erstellt
M3.2 Kontextbasierte Klassifikatoren erstellt
M3.3 Klassifikatoren für häufige Entitäten erstellt
M3.4 Verfahren für Varianten untersucht
M3.5 Kombinationsmöglichkeit mit AF2 untersucht

HAP4 Ergebnisvernetzung 12 2 6
AP4.1 Einpflegen in Register-Software 6 0,25 2

AP4.2 Vorstellung für andere Register 3 0,25 2

AP4.3 Weitere Publikation 3 1,5 2

M4.1 = M1.1
M4.2 = M1.2
M4.3 = M1.3
M4.4 = M1.4

K=Kick-Off  R=Review  A=Abschluss Review

Balkenplan TeMeK Monat t0+X

2021 2022 2023 2024

Personenmonate

https://www.bundesgesundheitsministerium.de/ministerium/ressortforschung-1/handlungsfelder/forschungsschwerpunkte/krebsregisterdaten.html
https://www.bundesgesundheitsministerium.de/ministerium/ressortforschung-1/handlungsfelder/forschungsschwerpunkte/krebsregisterdaten.html


TeMeK Homepage: https://temek.de
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Thank You
https://www.thelaend.de/en/
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